
 

Investigative Genetic Genealogy   

กับการประยุกตŤใชšในการตรวจพิสูจนŤทางคดีอาญา 
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กลุŠมตรวจพิสูจนŤสารพันธุกรรมในคดี กองสารพันธุกรรม 

 

การสืบสวนสอบสวนคดีในปŦจจุบันไดšมีการพัฒนาและนำศาสตรŤความรูšหลากหลายแขนงเขšามาชŠวยในการยืนยันตัว

ผูšกระทำความผิด การวิเคราะหŤลำดับวงศŤตระกูล (Investigative Genetic Genealogy; IGG) เปŨนอีกหนึ่งวิธีที่มี 

การริเริ่มใชšกันอยŠางแพรŠหลายในหลากหลายประเทศ เชŠน สหรัฐอเมริกา สหราชอาณาจักร และสวีเดน นอกจาก

จะถูกนำมาใชšในดšานการตรวจพิสูจนŤบุคคลสูญหายแลšวการวิเคราะหŤดšวยเทคนิคดังกลŠาว ยังถูกนำมาชŠวยในการ

คลี่คลายคดีอาญาอีกดšวย 

Genealogy คือการศึกษาเก่ียวกับประวัติศาสตรŤ

และตšนกำเนิดของครอบครัวหรือวงศŤตระกูล โดยใชš

วิธ ีการสัมภาษณŤ ขšอมูลบันทึกทางประวัติศาสตรŤ 

ขšอมูลบันทึกรูปภาพหรือเรื ่องราวที ่เกี ่ยวขšองกับ 

วงศŤตระกูล และการตรวจวิเคราะหŤรหัสพันธุกรรม 

Genetic genealogy ในทางดšานพันธุศาสตรŤ

นั ้นการศึกษาจะอยู Šบนหลักการที ่ว Šา บุคคลที ่มี

ความสัมพันธŤกันจะมีการถŠายทอดดีเอ็นเอจากบรรพ

บุรุษเดียวกันและยิ่งมีสายสัมพันธŤที่หŠางกันมากเทŠาไหรŠ   รูป: แผนผังความสัมพันธŤครอบครัว (Family Tree Fan Chart)     

ดีเอ็นเอที่แบŠงปŦนกันก็จะนšอยลงไปดšวย           ที่มา: www. Familysearch.org 



 

Single Nucleotide Polymorphism (SNP) เปŨนความแตกตŠางหรือความหลากหลายทางพันธุกรรม

ของแตŠละบุคคลที่เกิดขึ้นจากการเปลี่ยนแปลงของนิวคลีโอไทดŤหนึ่งตำแหนŠงบนสายดีเอ็นเอ โดยในประชากรหนึ่งๆ 

จะพบ SNP เกิดขึ้นมากกวŠา 1% และจากการศึกษาพบวŠา SNP เปŨนลักษณะทางพันธุกรรมที่ถŠายทอดจากรุŠนหนึ่ง

ไปสูŠรุŠนหนึ่งตามหลักการถŠายการทอดทางพันธุศาสตรŤ  

 

Investigative Genetic Genealogy คือการนำกระบวนการ

ทาง Genetic genealogy มาใชšเพื ่อชŠวยเปŨนแนวทางในการสืบสวน

สอบสวนคดี โดยการตรวจพิสูจนŤจะเปŨนการวิเคราะหŤรหัสพันธุกรรมบน

ตำแหนŠงที ่เร ียกว Šา Single Nucleotide Polymorphism (SNP) รหัส

พันธุกรรมนั้นจะถูกนำไปตรวจเปรียบเทียบกับฐานขšอมูลเพ่ือรายงานผล 

ลักษณะความสัมพันธŤทางสายโลหิต คŠาระยะหŠางของความสัมพันธŤ 

(Centimorgan) และ แผนผังครอบครัว (Family tree) ของบุคคลที ่มี

ความนŠาจะเปŨนที ่จะเกี ่ยวขšองบุคคลตšองสงสัย ทำใหšผู šตรวจพิสูจนŤ

สามารถนำขšอมูลที่ไดš ไปใชšในการสืบหาตัวของผูšตšองสงสัย จากขšอมูล

บุคคลที่พบวŠามีรายงานความสัมพันธŤทางสายโลหิต 

 

Investigative Genetic Genealogy Process การใชš Investigative genetic genealogy ในการ

ชŠวยสืบสวนคดีประกอบดšวยขั้นตอนการเก็บวัตถุพยานในที่เกิดเหตุ จากนั้นนำไปวิเคราะหŤรหัสพันธุกรรมบน

ตำแหนŠง Short Tandem Repeat (STR) และนำผลที่ไดšตรวจเปรียบเทียบในฐานขšอมูล หากตรวจเปรียบเทียบ 

ไมŠพบ ตัวอยŠางจะถูกนำมาตรวจวิเคราะหŤรหัสพันธุกรรม Single Nucleotide Polymorphism (SNP) และนำผลที่

ไดšไปตรวจเปรียบเทียบในฐานขšอมูล ผลการเปรียบเทียบจะแสดงลักษณะความสัมพันธŤของบุคคลที ่คาดวŠา 

มคีวามสัมพันธŤกับดีเอ็นเอที่ไดšจากวัตถุพยาน คŠาระยะหŠางของความสัมพันธŤ (Centimorgan) ขšอมูลดังกลŠาวจะถูก

นำมาสรšางแผนผังครอบครัว (Family tree) จากนั้นจะเขšาสูŠกระบวนการที่มีความสำคัญที่สุดคือการวิเคราะหŤ 

แผนผังครอบครัวซึ่งย่ิงคŠาระยะหŠางทางพันธุกรรมมากเทŠาไหรŠ จำนวนแผนผังครอบครัวที่จะตšองวิเคราะหŤก็มากข้ึน

เทŠานั้น ขั้นตอนนี้จะมีความสำคัญและใชšเวลาคŠอนขšางมาก การวิเคราะหŤจะพิจารณาจากครอบครัวที่มีประวัติการ

อาศัยอยูŠในพื้นที่เกิดเหตุ บุคคลที่มีเพศ ชŠวงอายุ และพฤติการณŤที่สอดคลšองกับคดี หลังจากนั้นเมื่อไดšผูšตšองสงสัย

แลšว ผูšตรวจพิสูจนŤตšองดำเนินการเก็บสารพันธุกรรมของผูšตšองสงสัยมาตรวจวิเคราะหŤรหัสพันธุกรรมบนตำแหนŠง 

Single Nucleotide Polymorphism (STR) เพ่ือตรวจเปรียบเทียบเพ่ือยืนยันตัวบุคคลอีกครั้ง 

 

 



 

 

STR VS SNP การตรวจวิเคราะหŤรหัสพันธุกรรม Short Tandem Repeat (STR) และ Single Nucleotide 

Polymorphism (SNP) นั้นมีความแตกตŠางกัน STR เปŨนการตรวจพิสูจนŤที่สามารถใชšระบุตัวบุคคลไดš และสามารถ

นำรหัสพันธุกรรมบนตำแหนŠงตŠางๆ ตรวจเปรียบเทียบหาความสัมพันธŤที่สืบทอดจากบิดาหรือมารดาในขณะที่ 

SNP เปŨนการตรวจพิสูจนŤที่ไมŠสามารถใชšยืนยันตัวบุคคลไดš แตŠสามารถใชšตรวจเปรียบเทียบหาความสัมพันธŤทาง

สายโลหิต หรือความสัมพันธŤที่สืบทอดมาทางบรรพบุรุษ เชŠน พี่นšอง ลูกพี่ลูกนšอง ญาติรุŠนหลาน เหลน โหลน  

เปŨนตšน ซึ่งความสัมพันธŤดังกลŠาวไมŠสามารถตรวจพิสูจนŤไดšดšวย STR 

 

Golden State Killer เปŨนตัวอยŠางคดีที่เป Ũนจุดเริ ่มตšนของการนำ Investigative genetic genealogy  

ชŠวยในการสืบสวนหาตัวผูšกระทำความผิด อาชญากรที่กŠอคดี ฆŠาคน 13 คน ขŠมขืน 50 คดี และคดีลักวิ่งชิงปลšน 

อีก 120 คดี โดยคดีเหลŠานี้ไดšเกิดขึ้นตั้งแตŠปŘ 1973 เรื่อยมาจนถึงปŘ 1986 เจšาหนšาที่ตำรวจ FBI สามารถเก็บ

หลักฐานในคดีไดšและพบการเชื่อมโยงกันระหวŠางคดี แตŠทวŠาการตรวจเปรียบเทียบในฐานขšอมูลกลับไมŠพบการ

ตรงกันกับบุคคลใดเลย จนไดšมีการนำ Genetic genealogy มาใชšโดยมีการนำตัวอยŠางที่เก็บไดšจากที่เกิดเหตุ 

มาตรวจวิเคราะหŤรหัสพันธุกรรม Single Nucleotide Polymorphism (SNP) มากกวŠา 600,000 ตำแหนŠงและ  

ไดšนำขšอมูลดังกลŠาวตรวจเปรียบเทียบกับฐานขšอมูลบนเว็ปไซตŤ GEDmatch และพบการเชื่อมโยงกับครอบครัว 

ที ่คาดวŠาจะเปŨนญาติหŠางๆของนาย Joseph James DeAngelo ผู šซึ ่งมีเพศ อายุ ที ่อยู ŠอาศัยและพฤติการณŤ 

ที่สอดคลšองกับ Golden State Killer ในขณะนั้น เจšาหนšาที่ไดšแอบติดตามและเก็บตัวอยŠางดีเอ็นเอ จากแกšวน้ำ 

 

 



 

และสิ ่งของที ่นาย Joseph James DeAngelo ใชšแลšวทิ้งมาตรวจวิเคราะหŤรหัสพันธุกรรมบนตำแหนŠง Short 

Tandem Repeat (STR) ผลพบวŠาตรงกันกับดีเอ็นเอ ที่ไดšจากสถานที่เกิดเหตุ นาย Joseph DeAngelo ไดšถูกจับกุม

ตัวเขšาสูŠการสืบสวนตามกระบวนการยุติธรรมเมื่อปŘ 2018 ในที่สุด  

 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

รูป: นาย Joseph James DeAngelo  

ที่มา: https://www.mercurynews.com/2018/04/26/retired-cold-case-investigator-tracked-the-golden-state-killer-to-his-door/ 

 

A 16-year-old double murder case เป Ũนอ ีกหน ึ ่ งคด ีที่ นำ  Investigative genetic genealogy  

มาชŠวยในการคลี่คลายคดี ประเทศสวีเดน ในเดือนตุลาคมปŘ 2004 เด็กชายวัย 8 ปŘ และหญิงสาววัย 56 ปŘถูกชาย

ตšองสงสัยแทงดšวยมีดเสียชีวิต เจšาหนšาที่ไดšพบหลักฐานเปŨนมีดพกเปŚŪอนเลือด และหมวกที่คาดวŠาจะเปŨนของคนรšาย  

ตกอยูŠในที่เกิดเหตุ คดีนี้สรšางความหวาดกลัวใหšประชาชนเปŨนอยŠางมาก เจšาหนšาที่ไดšทำการตรวจวิเคราะหŤ  

รหัสพันธุกรรมบนตำแหนŠง Short Tandem Repeat (STR) แตŠพบวŠาไมŠตรงกับบุคคลในฐานขšอมูล เจšาหนšาที่ไดš 

ทำการตรวจวิเคราะหŤ 24 ancestry-informative autosomal SNPs, Y- and mtDNA-SNPs, HIrisPlex system  

ซึ่งเปŨนการตรวจชาติพันธุŤรวมไปจนถึงสีตาและสีผมของผูšกŠอเหตุ ในคดีนี้มีผู šถูกสอบปากคำไปถึง 9,000 คน 

ในจำนวนนี้มีการตรวจดีเอ็นเอชายถึง 6,000 คนแตŠผลคือไมŠพบบุคคลที่ตรงกันกับดีเอ็นเอในที่เกิดเหตุ เจšาหนšาที่

ได šนำ Investigative genetic genealogy มาใช šโดยการตรวจว ิเคราะหŤ Single Nucleotide Polymorphism 

(SNP) โดยวิธี Whole Genome Sequencing (WGS) ซึ่งไดšขšอมูลรหัสพันธุกรรมมากกวŠา 1,300,000 ตำแหนŠง  

และไดšนำขšอมูลดังกลŠาวตรวจเปรียบเทียบกับฐานขšอมูลบนเว็ปไซตŤ GEDmatch และ Familytree DNA ตรวจพบ

การเชื่อมโยงกันของพ่ีนšองเพศชายจำนวน 2 คนซึ่งเม่ือตรวจดีเอ็นเอของหนึ่งในสองคนนั้นพบวŠาตรงกันกับดีเอ็นเอ  

 

 

 



 

ที่ไดšจากที่เกิดเหตุเห็นไดšวŠาในทางนิติพันธุศาสตรŤไดšมีการพัฒนาการตรวจพิสูจนŤ Short Tandem Repeat (STR) 

และฐานขšอมูลที่มีประสิทธิภาพอยŠาง CODIS ขึ้นมา แตŠอยŠางไรก็ตามการวิเคราะหŤคดีจะหยุดลงเมื่อไมŠพบการ

ตรงกันของบุคคลในฐานขšอมูล นักนิติวิทยาศาสตรŤพยายามจะพัฒนาการวิเคราะหŤสีตา สีผม และชาติพันธุŤจาก

ตัวอยŠางที ่ไดšมาจากสถานที่เกิดเหตุโดยการใชšการตรวจวิเคราะหŤ Epigenetic มาชŠวย แตŠบางครั้งการประเมิน

ลักษณะดังกลŠาวอาจไมŠสามารถนำไปใชšไดšในประเทศที่มีกลุŠมประชากรที่มีความหลากหลายทางพันธุกรรมนšอย 

เชŠน ประเทศในแถบเอเชียตะวันออกเฉียงใตš ที ่มีส ีผมและชาติพันธุ Ťที ่คลšายคลึงกัน Investigative genetic 

genealogy จึงเปŨนอีกหนึ่งความหวังของวิธีการท่ีจะชŠวยในการสืบหาและติดตามผูšกระทำผิดในคดีอาญาในอนาคต  
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